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Novos mecanismos de resposta ao Stresse Oxidativo

Rubreritrinas sdo uma familia de metalloproteinas constituidas genericamente por dois dominios estruturais: no N-
terminal um conjunto de quatro hélices com um centro binuclear de ferro e no C-terminal um dominio rubredoxina com
um centro mononuclear de ferro coordenado por 4 cisteinas. Dentro da familia das rubreritrinas, além da composicdo ja
mencionada, existem exemplos de proteinas com outros dominos estruturais, como por exemplo um dominio ferro-
enxofre, desulforedoxina, no N-terminal, e o exemplo mais simples desta familia é apenas o dominio com as quatro
hélices. Varias actividades tém sido propostas para a familia destas proteinas como por exemplo actividade de ferroxidase,
dismutase de superéxido, NADH peroxidase, sendo esta a actividade que tem sido mais reprodutivel. O nosso grupo tem
trabalhado com uma proteina que pertence a familia das rubreritrinas, a Desulforubreritrina (DRbr). Esta proteina foi
inicialmente identificada em Campylobacter jejuni como estando envolvida na resposta ao stresse oxidativo provocado
pelo peréxido de hidrogénio. Na verdade, estudos de RT-PCR demonstraram niveis idénticos de mRNA do controlo e apds
tratamento com perdxido de hidrégénio, no entanto foi observada degradagdo ao nivel da proteina. O nosso laboratério
estd interessado na caracterizagdo desta proteina assim como na caracterizagdo de outros membros da familia das
rubreritrinas.

A metodologia que se ird utilizar neste trabalho consiste na produ¢do e purificagdo das proteinas, seguindo-se com a
respectiva caracterizagdo bioquimica e espectroscépica (espectroscopia do UV-Visivel e Ressonancia Paramagnética
Electronica) de forma a caracterizar os seus centros metdlicos. Determinacdo das actividade enzimdtica, utilizando
oximetria e estudos por “stopped-flow” ligado as duas espectrocopias mencionadas. De forma a caracterizar
estruturalmente as proteinas em estudo, proceder-se-a a determinagdo de estrutura por Raios-X, apds produzirem-se

cristais de proteina.

Caso pretendam obter mais informagdes relativamente a este projecto ou pretendam visitar o nosso laboratério para
ver as instalagGes de trabalho teremos, todo o gosto em vos receber, para isso poderdao-nos contactar directamente. As

candidaturas para o projecto deverao ser enviadas por email. Av. da Repuiblica
2780-157 Oeiras, Portugal
Tel. (+351) 214 469100

Contactos: Prof. Miguel Teixeira (miguel@itgb.unl.pt) ou Dr. Célia V. Romao (cmromao@itgb.unl.pt).  Fax(+351) 214 411 277
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